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mais perto de ser decifrado

1

m prol de uma pecudria mais pro-
dutiva ¢ sustentdvel, pesquisadores
¢ cientistas pensam diariamente em
como desenvolver mais tecnologia
para o melhoramento genético. Nos

ultimos 20 anos, a genomica tem sido
uma das ferramentas mais promisso-

ras, ¢ os estudos ndo param. Anual-

mente novidades sio langadas para os
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ta-s¢ de um dos caminhos que poderd

levar a pecudria a aumentar a qualidade e produ-
tividade de forma consistente ¢ sustentivel eco-
nomicamente. Ainda ha muito que se pesquisar

mas ndo hi duvidas de que ¢ para

A0 que os ventos sopram”, afirma o

médico veterindario José Fernando Garcia, pro-
fessor da Faculdade de Medicina Veterindria da

Unesp de Aragatuba (SP) ¢ pesquisador da drea.

Em 2015, a Associacio Nacional dos Cria



dores e Pesquisadores (ANCP) langou o indice
DEP Gendmica, calculada com informacgdes de
pedigree, progénics ¢ desempenho proprio, ¢
Valor Molecular Predito (MVP), da Zoetis, que
avalia 17 mil marcadores genéricos (pontos de
DNA) por meio de uma tecnologia que permi-
te 0 mesmo nivel de confianga de uma andlise
composta de 50 mil marcadores ¢ possibilita
avaliar 22 caracteristicas. A Illumina, lider glo-
bal em sequenciamento ¢ genotipagem, produz
os chips, inclui marcadores ¢ também fornece
todos os equipamentos para genotipagem e se-
quenciamento de DNA.

A ANCP aposta na técnica para identificar

com mais confiabilidade os machos de maior

potencial genético. Com o incremento das in-
) da DEP pode-

ri ser menor no decorrer dos anos. A tecnologia

formagdes genomicas, a vari

ji estd sendo aplicada nos campos, ¢ confirma
com antecedéncia ¢ precisio os dados dos ani-
mais ainda jovens, maximizando os ganhos ge-
néricos. Os primeiros resultados poderio ser
conferidos na proxima ExpoGenética, em Ube-
raba (MG}, de 20 a 28 de agosto.

Inédito

Um recente estudo comandado pela Embra-
pa deu mais um passo em dire¢io aoc genoma
decifrado. O trabalho inédito se baseou em um
amplo mapeamento de regides de duplicacio

genomica, conhecidas como CNVs (Copy Num-

ber Variations), em animais da raga nelore. Es-

ses trechos apresentam possiveis relagcoes com

doengas genéticas e caracteristicas de importan-

cia economica como a gqualidade da carne.
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Totalmente desenvolvido por institui-
¢oes publicas de pesquisa brasileiras, a
pesquisa utilizou duas tecnologias de pon-
ta da drea de genomica para comprovar a
alta incidéncia de duplicagoes ¢ delegoes
no genoma nclore, em regides que afetam
caracteristicas de producio. A pesquisa foi
executada em parceria entre o Laboratorio

ario de Bioinformartica da Embra-
a Agropecuaria (SP), Em-
:cursos Genéticos e Biotecnologi
, Embrapa Gado de Corte (MS), Uni-
versidade Estadual de Campinas (Unicamp)
¢ Universidade do Estado do Mato Grosso
Unemat).
rata-se do mapa de CNVs mais ex-
tenso do mundo com bovinos dessa raga”,
comemora o coordenador do trabalho
xandre etano, pesquisador da Embrap
Recursos Genéticos e Biotecnologia (DFE)
O estudo, iniciado hd cerca de dois anos,
mapeou pela primeira vez as CNVs usando
uma amostragem ampla da raga, levando a

conclusdo de que 64% do genoma d

bovinos apresentam regices de variagoes de

numero de ¢oy
O cientista conta que os genotipos de
700 mil marcadores moleculares de 1,7 mil




Pesquisador da Unesp José Fernando Garcla acredita

que gendemica & o Tuluro

dor da Embrapa Recurso
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animais foram analisados, resultando na detec-
¢io de aproximadamente 68 mil CNVs. Para
comprovar os resultados, o grupo de cientistas
sequenciou material genético de oito genearcas
(touros que foram importantes para a formagiio
da raga), como contraprova. “A sobreposi¢io
dos resultados obtidos comprovou a solidez das
andlises realizadas, ja que 92% das CNVs foram
observados com os dois métodos”™, ressalta o
pesquisador.

De acordo com Alexandre, o avanco das pes-
quisas na drea de genomica ¢ marcadores mole-
culares nas ultimas décadas levou a observacio
de que muitas regioes do genoma de organis-
mos complexos, como os humanos e animais de
producio, apresentam duplicagoes e delegoes de
genes. A alta incidéncia dessas regioes em todo
o genoma estimulou cientistas de virios paises a
desenvolver pesquisas para caracterizar as cha-
madas CNVs ¢, mais recentemente, detectar seu
efeito sobre doencas gencticas e caracreristicas
fenotipicas, como altura, peso, produgio de lei-
te, entre outras.

Vanguarda

Estudos realizados por outros grupos de-
monstraram que as CNVs podem afetar carac-
teristicas de producio ¢ qualidade do leite na
raga holandesa. “As pesquisas mostraram que
a inclusao de dados de CNVs nos modelos de
analise genética pode trazer ganhos de acuricia
nas avaliagoes gendomicas ¢, portanto, impactar
as taxas de ganho no melhoramento genético”,
afirma Alexandre.

A equipe brasileira comparou os resultados
obridos no gado holandés com as CNVs ob-
servadas no nelore, com um mérodo inovador
¢ inédito na literatura cientifica mundial até o
momento. “Os resultados obtidos identificaram
regioes com CNVs que podem estar sob forte
scle¢do nas duas ragas ¢ que possucm regioes
do DNA que afetam caracreristicas de producio
e qualidade do leite e carne, conhecidos como
QTL (Quantitative Trait Locus)”. Um toral de
47 CNVs foram observados em frequéncias al-
tas, baixas ou divergentes entre as duas ragas,
representando assinaturas de selegio que serio
avaliadas em estudos futuros, podendo levar a
identificacdo de regices do genoma que contro-
lam caracteristicas de importincia economica
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